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Tableau de la composition en bases (nombres)

A G C T il
AdeZblleleB 370 320 485 1]
AdeZdlleleR  |541 364 320 436 1]
Séguence ; Ade2blleleB. Longueur : 1716 bazes. "

Ade2d|leleB

AdedbllieleB. adn - Partie d'une molecule dA0DM [brin non franscrit] o
arezpondant & la sequence de nucleatides du gene ade? d'une levure
Saccharomyces cerevizae donnant des colonies blanches.

Séquence ; Ade2dlleleR. Longuewr ; 1716 baszes.

Ade2bllelzR

AdealleleR. adn - Partie d'une molecule dADMN [brinenon ianserit] o
orrespondant & la zequence de nuclectides du gene ade d'une levure
Saccharomyces cerevizas donnant des colonies rouges.

{ " pourcentage

W OK

On constate que les deux séquences posseédent la méme longueur : 1716 nucléotides.
On constate deux différence dans les quantités de chaque nucléotide : 1 G en plus et 1 T en moins pour la
séquence Ad2AlleleB.

On constate que 1'ordre succession des nucléotides est le méme sauf en position 103 : a la place du T dans la
sequence Ad2AlleleR il y a un G dans la séquence Ad2AlleleB.

Ade2AlleleB 1
ATGGATTCTA GAACAGTTGG TATATTAGGA GGGGGACAAT TGGGACGTAT GATTGTTGAG
Ade2AlleleR

Ade2AlleleB 61
GCAGCAAACA GGCTCAACAT TAAGACGGTA ATACTAGATG CTGAAAATTC TCCTGCCAAA
Ade2AlleleR

Ade2AlleleB 121
CAAATAAGCA ACTCCAATGA CCACGTTAAT GGCTCCTTTT CCAATCCTCT TGATATCGAA
Ade2AlleleR

Ade2AlleleB 181



AAACTAGCTG AAAAATGTGA

Ade2AlleleR

Ade2AlleleB

CTAAAGAATC TTCAAGTAAA

Ade2AlleleR

Ade2AlleleB

AGATTGATAC AAGACAAATA

Ade2AlleleR

Ade2AlleleB

ACCCAAAGTG TTCCTGTGGA

Ade2AlleleR

Ade2AlleleB
TTGGGTTTTC
Ade2AlleleR

Ade2AlleleB

241

301

361

421
CATTCGTCTT

481

GTTGTAAAGA ATAAGGAAAT

Ade2AlleleR

Ade2AlleleB

541

TACGCCGAAA AATGGGCACC

Ade2AlleleR

Ade2AlleleB

AACGGTTTAG TGTTTTCTTA

Ade2AlleleR

Ade2AlleleB

TTATGTTATG CGCCTGCTAG

Ade2AlleleR

Ade2AlleleB
GAAAATGCAA
Ade2AlleleR

Ade2AlleleB

601

661

721
TCAAATCTTT

781

GAAACAGGGG AATTGCTTAT

Ade2AlleleR

Ade2AlleleB
ACCATTGATG
Ade2AlleleR

Ade2AlleleB

841
CTTGCGTCAC

901

CCAATGCCAA AGAATTTCAC

Ade2AlleleR

Ade2AlleleB

961

GTTCTTGGAG ACAAACATAC

Ade2AlleleR

TGTGCTAACG

ATTGAGATTG

AGCATGTTGA

TGTTCCTACA



Ade2AlleleB 1021
ACTCCAGGTT CCTCAGTGTA
Ade2AlleleR

CTTATATGGA

AAAGAGTCTA

GACCTAACAG

AAAAGTAGGT

Ade2AlleleB 1081
CACATAAATA TTATTGCCTC
Ade2AlleleR

Ade2AlleleB 1141
GGTAGAACTG ATATTCCAAT
Ade2AlleleR

Ade2AlleleB 1201
GTCAAACCAT TGGTTGGAAT
Ade2AlleleR

Ade2AlleleB 1261
GCATGTGCGG TTTTAAAAGA
Ade2AlleleR

Ade2AlleleB 1321
AGAACTCCAC ATAGGATGTC
Ade2AlleleR

Ade2AlleleB 1381
ATTATCGCTG GAGCTGGTGG
Ade2AlleleR

Ade2AlleleB 1441
CTTCCTGTCA TCGGTGTGCC
Ade2AlleleR

Ade2AlleleB 1501
TCAATTGTGC AAATGCCTAG
Ade2AlleleR

Ade2AlleleB 1561
AACGCTGCGC TGTTGGCTGT
Ade2AlleleR

Ade2AlleleB 1621
ATGGAACAGT TTTTATTAAA
Ade2AlleleR

Ade2AlleleB 1681
Ade2AlleleR

ACTGTCGGTT ACGAAGCTTA TCTAGAAAAC AAGTAA



